
13:00‐16:00

16:30‐17:00
  Presenter

                                                                                                          Barth F. Smets

Ida Auken

Anders Bækgaard                       Welcome to Copenhagen

17:00‐17:45 Michael Wagner University of Vienna, Austria

17:50‐18:35 Amy Pruden Virginia Tech, USA

Moderator: Barth F. Smets

09:00‐09:40 Mads Albertsen University of Aalborg, Denmark

Moderator: Per Halkjær Nielsen

09:40‐09:45
Per Halkjær Nielsen,      

Michael Wagner
Recognition of IWA‐ISME biocluster award recipients

09:45‐10:00
Session 1: Viruses in water engineering microbial communities: Prevalence and consequences  Session 2: Systems biology approaches for assessing microbial communities in water engineering I
Moderators: David Graham, Catherine Paul and Peter Desmond Moderators: Wen Tso Liu, Phil Bond and Jeseth Delgado Vela

Presenter Title Affiliation Presenter Title Affiliation

10:00‐10:20 Heather Goetsch Fate of human BK polyomavirus through urine diverted for fertilizer University of Michigan, USA 10:00‐10:20
David Gregory 

Weissbrodt

Systems microbiology of aerobic‐anaerobic ammonium oxidizing biofilm 

processes: temperature impacts and nitrous oxide emission
TU Delft NL, Aalborg DK

10:20‐10:40 Peiying Hong
Removal of wastewater viral load at the different stages of a full‐scale

wastewater treatment plant 
KAUST, Saudi Arabia 10:20‐10:40 Alejandro Palomo

Investigating comammox Nitrospira in rapid sand filters via metagenomics and 

single‐cell genomics
Technical University of Denmark, DK

10:40‐11:00 Mathew Brown
Virus abundance dynamics and their biotic and abiotic interactions in a full scale

activated sludge plant
University of Newcastle, UK

Session 3: The ecology of antibiotic resistance genes in water engineering systems
Moderators: David Graham, Catherine Paul and Peter Desmond

11:00‐11:20 Nada Al‐Jassim
Persistence of a blaNDM gene positive E. coli, and its gene expression upon 

simulated solar irradiation compared to NDM‐negative E. coli strain
KAUST, Saudi Arabia

11:20‐11:40 Maite Pijuan Occurrence of antibiotic resistance genes in sewer biofilms 
Institut Català de Recerca de l'Aigua, 

Spain
11:20‐11:40 Shameem Jauffur

Importance of influent nitrifiers to accurately model biological wastewater 

treatment systems
McGill University, Canada

11:40‐12:00 Maria Sevillano
Does water stress increase the incidence of antibiotic resistance genes in  

drinking water supplies?
Northeastern University, USA 11:40‐12:00 Ramesh Goel

Metagenomic approach to understand the role of bacteriophages in bacterial 

population, diversity, and their nutrient cycling
University of Utah, USA

12:00‐13:00

13:00‐13:45 Xianghua Wen

Moderator: Tom Curtis
Session 4:  New microbial processes for resource recovery, carbon capture and resource efficiency  Session 2: Systems biology approaches for assessing microbial communities in water engineering II  
Moderators: Benedek G. Plósz and Silvio Matassa Moderators: Akihiko Terada, David Weissbrodt and Andrew Laloo

Presenter Title Affiliation Presenter Title Affiliation

14:00‐14:20 Adrian Oehman
Permanent feast regimes as a new strategy to select PHA accumulating

photosynthetic mixed cultures
New University of Lisbon, Portugal 14:00‐14:20 Ian Bradley

Improved characterization of mixed phototrophic communities through 18S 

rRNA amplicon sequencing
University of Illinois, USA

14:20‐14:40 Yu Tao
Exploring a core fermentative‐methanogenic microbiota in typical biogas‐

producing systems
Imperial College London, UK 14:20‐14:40 Jeppe Lund Nielsen

Mapping activity to metagenomes ‐ high‐throughput linking of identity with 

function in biogas production
University of Aalborg, DK

14:40‐15:00 Yue Yuan
Improving wastewater nitrogen and phosphorous removal using sludge 

fermentation compound
Beijing University of Technology, China 14:40‐15:00 Yann Hechard

Hidden microbial diversity within free‐living amoeba isolated from a drinking 

water network
Universite Poitiers, France

15:00‐17:00
17:00‐18:00
18:00‐20:00

09:00‐09:45 Adey Desta

Moderator: Nancy Love
09:45‐10:00
Session 5: Managing microbial communities: Full scale experience I   Session 6: Environmental biotechnology: Discovering and applying recently discovered microbial physiologies 
Moderators: Gilda Carvalho, Eberhard Morgenroth and Xiaofei Wang Moderators: Robert Nerenberg, Kim Sørensen and Masaru Nobu

Presenter Title Affiliation Presenter Title Affiliation

10:00‐10:20 Jo De Vrieze
Microbial community abundance vs. activity in anaerobic digestion in relation to 

salt stress
University of Gent, Belgium 10:00‐10:20 Elena Torresi

Biodiversity positively associates with biofilm thickness in Moving Bed Biofilm 

Reactors (MBBRs) – implications on micropollutant removal and nitrification 
Technical University of Denmark, DK

10:20‐10:40 Lauren Stadler
Associations between microbial community activity, pharmaceutical 

biotransformation rates, and DO concentration in wastewater treatment
Rice University, USA 10:20‐10:40 Eveline van den Berg

Control of competition for nitrate by DNRA and denitrification. Role of COD/N 

ratio 
TU Delft, NL

10:40‐11:00 Min Joo Lee
Volatile fatty acid dependent nitrous oxide production from denitrification in 

high nitrogen wastewater
Yonsei University, South Korea 10:40‐11:00 Benjaphon Suraraksa

Enhancement of methanogenic activity and population by feeding of 

propionic acid and acetic acid 
Biotec, Thailand

11:00‐11:20 Matthew Wade
Stability analysis of chlorophenol mineralisation in a three‐tiered methanogenic 

consortium
University of Newcastle, UK 11:00‐11:20 Jane Fowler

Identifying novel nitrifying bacteria in rapid gravity sand filters using stable 

isotope probing
Technical University of Denmark, DK

11:20‐11:40 Stefan Wuertz
Longitudinal physicochemical and metatranscriptomic analyses of full‐scale 

anaerobic digesters

Nanyang University of Technology, 

Singapore
11:20‐11:40 Julia Vierheilig Thaumarchaeota in a nitrifying oil refinery wastewater treatment plant University of Vienna, Austria

11:40‐12:00 Seung Gu Shin
Significance of process parameters for microbial community development in 

field‐scale biogas plants treating food waste: a comparative study

Pohang University of Technology, South 

Korea
11:40‐12:00 Michele Laureni

NOB suppression and autotrophic guilds segregation in a hybrid‐MBBR 

operated for mainstream partial nitritation and anammox at 15°C
EAWAG, CH

12:00‐13:00
12:00‐13:00

Session 7: Beneficial biofilms in water engineering  Session 6:  Environmental biotechnology: Discovering and applying recently discovered microbial physiologies II
Moderators: Lutgarde Raskin, Catherine Paul and Florian B. Wagner Moderators: Willy Verstraete, Maria Reis and Vaibhav Diwan

Presenter Title Affiliation Presenter Title Affiliation

13:00‐13:20 Akihiko Terada

Spatial distribution of microbial community and N2O depth profiles in counter‐ 

and co‐ diffusion biofilms functioning simultaneous nitrification and 

denitrification

Tokyo University of Agriculture and 

Technology, Japan
13:00‐13:20 Rasmus Kirkegaard

The microbial community composition of anaerobic digesters is strongly 

influenced by immigration 
University of Aalborg, DK

13:20‐13:40 Kelly Martin
Informing the development of the membrane aerated biofilm reactor (MABR) 

through multidimensional biofilm modeling
Black & Veatch, USA 13:20‐13:40 Satoshi Okabe Source identification of N2O emission from anammox‐based processes Hokkaido University, Japan

13:40‐14:00 Fabrizio Sabba
Mechanisms of nitrous oxide (N2O) formation in heterotrophic and nitrifying 

biofilms: A modeling study
University of Notredame, USA Session 8: Managing microbial communities: Full scale experience II 

Session 9: Managing engineered biofilms: Real world experience Moderators: Willy Verstraete, Maria Reis and Vaibhav Diwan

Moderators: Lutgarde Raskin, Catherine Paul and Florian B. Wagner 13:40‐14:00 Chun Ma
Dynamics of N2O production pathways in a full‐scale activated sludge system 

analysed by 15N/18O dual isotope labelling
University of Southern Denmark, DK

14:00‐14:20 Carolina Suarez Control of nitrification communities and processes by biofilm thickness University of Gothenburg, Sweden 14:00‐14:20 Julian Munoz Sierra
Microbial population dynamics and diversity in anaerobic membrane 

bioreactor treating highly saline phenolic wastewater 
TU Delft, NL

14:20‐14:40 Fabio Polesol
The influence of reactor staging on microbial structure and functions in pre‐

denitrifying MBBRs
Technical University of Denmark, DK 14:20‐14:40 Masaru Nobu

Inhibition mechanisms of aromatic compound degradation in petrochemical 

wastewater treatment
University of Illinois, USA

14:40‐15:00 Alex Rosenthal Estimation of mesoscale structure in nitrifying biofilms Northwestern University, USA 14:40‐15:00 Ezequiel Santillan
Sustained chemical stress produces stable toxicant removal and leads to a 

stress‐tolerant community in wastewater bioreactors
UC Davis, USA

15:00‐17:00
19:00‐00:00

09:00‐09:45 Jennifer Martiny

Moderator: Ameet Pinto
09:45‐10:00
Session 10:  New developments in microbiology of drinking water production and distribution  Session 11: Biofouling and biocorrosion in engineered water systems 
Moderators: Paul van der Wielen, Russell Davenport and Marta Kinnunen Moderators: Stefan Wuertz, David Johnson and Nerea Uri

Presenter Title Affiliation Presenter Title Affiliation

10:00‐10:20 Shwetha M Acharya Chlorine dose alters community of regrowing bacteria in reclaimed water University of Tokyo, Japan 10:00‐10:20 Carlos Galarce
Changes in microbial community and dissolved copper concentrations during 

ageing of copper pipes

Pontificia Universidad Católica de Chile, 

Chile

10:20‐10:40 Michael Besmer
Short‐term microbial dynamics unveiled: 3 years of high‐frequency monitoring 

in drinking water from source to tap
EAWAG, Switzerland 10:20‐10:40 Jueying Qian

Influence of inorganic particles on biofilm development in microfluidic devices 

monitored non‐invasively by optical coherence tomography

Karlsruhe Institute of Technology, 

Germany

10:40‐11:00 Catherine Paul
Impact of disturbance on the bacterial communities in drinking water produced 

from established and newly‐built slow sand filters
Lund University, Sweden 10:40‐11:00 Osnat Gillor

Biofouling of reverse osmosis membranes during desalination of tertiary 

treated wastewater

Ben Gurion University of the Negev, 

Israel

11:00‐11:20 Caitlin Proctor Biofilms in shower hoses – biofilms, stagnant water, and material choice EAWAG, CH

Session 12: Ecological frameworks for understanding microbial dynamics in water engineering applications I 
Moderators: Stefan Wuertz, David Johnson and Nerea Uri

11:20‐11:40 Gilda Carvalho
Effect of combinations of nitrogen oxide compounds on the microbial 

biochemistry and genetics of the denitrification pathway
New University of Lisbon, Portugal

11:40‐12:00
Melina Bautista‐De Los 

Santos

Metagenomic assessment of the impact of source water type and treatment 

processes configuration on drinking water microbial communities
University of Glasgow, UK 11:40‐12:00 Francisco Moya

Patterns of phage‐host coevolution in a self‐assembled microbial community 

revealed by time‐series metagenomics
University of Wisconsin, USA

12:00‐13:00

Session 13: Pathogens and invasion in water engineering microbial communities: Concepts and observations  Session 12:  Ecological frameworks for understanding microbial dynamics in water engineering applications II 
Moderators: Frederik Hammes, Olivier Thas and Caitlin Proctor Moderators: Arnaud Dechesne, Jeppe L. Nielsen and Melina Bautista De Los Santos

Presenter Title Affiliation Presenter Title Affiliation

13:00‐13:20 Michael Waak
A Tale of Two Cities: Drinking water biofilms from the United States and Norway 

differ in Legionella abundance
University of Minnesota, USA 13:00‐13:20 George Wells

Regional synchrony in full‐scale activated sludge bioreactors due to 

deterministic microbial community assembly
Northwestern University, USA

13:20‐13:40 Xiaofei Wang
DO (dissolved oxygen) impacts on substrate competition and microbial 

selection in PHA production processes by mixed microbial cultures 
New University of Lisbon, Portugal

Session 14: Methods for monitoring  and assessing microbial communities in water engineering 
Moderators: Arnaud Dechesne, Jeppe L. Nielsen and Melina Bautista De Los Santos

13:40‐14:00
Morten Simonsen 

Dueholm

Direct identification of amyloids in biofilms by label‐free quantitative LC‐MS 

combined with formic acid treatment
University of Aalborg, DK

14:00‐14:20 Sarah Haig
Stagnation time, pipe material and chemical parameters impact the occurrence 

of opportunistic respiratory pathogens in drinking water
University of Michigan, USA 14:00‐14:20 Michael Lukumbuzya

Use of alternative fluorophores in a multicolor FISH approach to visualize 

microbial diversity
University of Vienna, Austria

14:20‐14:40 Laurent Moulin Non Tuberculosis Mycobacteria diversity in tap water: The role of amoeba Eau de Paris, France 14:20‐14:40 Szymon Calus

Evaluation of multiple DNA aligners for the analysis of full‐length 16S rRNA

gene sequences from mixed microbial communities on the MinIONTM 

nanopore‐based sequencing technology

University of Glasgow, UK

14:40‐15:00

15:00‐15:45 Kartik Chandran Columbia University, USA

Moderator: Marc van Loosdrecht
15:45‐16:30

D01‐D10 A01‐A04
F01 ‐ F23 B01‐B09
J01‐J04 E01‐E13
M01‐ M13 G01‐G06
N01‐N14 H01‐H26
P01‐P15 K01‐K13
Q01 ‐ Q11 L01‐L20

Poster session II Tuesday 15:00 ‐ 17:00

The ecology of antibiotic resistance genes in water engineering systems

Algal technology driven water engineering operations
Beneficial biofilms in water engineering 
Ecological frameworks for understanding microbial dynamics in water engineering applications

Managing engineered biofilms: Real world experience
Managing microbial communities: From full to lab‐scale experience
Microbial ecology in aerobic granular sludge processes
New developments in microbiology of drinking water production and distribution 

Environmental biotechnology: Discovering and applying recently discovered microbial physiologies
Methods for monitoring and assessing microbial communities in water engineering
New microbial processes for resource recovery, carbon capture and resource efficiency 
Pathogens and invasion in water engineering microbial communities: Concepts and observations
Systems biology approaches for assessing microbial communities in water engineering

Poster session I Monday 15:00 ‐ 17:00
Biofouling and biocorrosion in engineered water systems 

Coffee break

13:40‐14:00 Nandini Shome
Biofilms as reservoirs of surrogates as observed in mesocosm flumes in an urban 

tropical setting

Nanyang University of Technology, 

Singapore

11:20‐11:40 Gang Liu
Origin and development of tap water microbial communities: source track to 

distribution system phases and treatment steps
Oasen, Netherlands

13:20‐13:40 Kimberly Learbuch Legionella growth potential of drinking water produced by reverse osmosis KWR, NL

Lunch

Sunday, September 4 11:00 ‐ 20:00

Coffee break

Lunch

Workshop: "What does it take to be successful? ‐ A career panel with secrets and insights from professionals"

Poster session I
Biofilm management committee meeting

Dr. Torben Lund Skovus (VIA University College, DK), Dr. Bo Højris (Grundfos, DK)
Caitlin Proctor (Eawag, CH); Co‐Chairs: Marc Edwards (Virginia Tech, USA), Amy Pruden (Virginia Tech, USA), Frederik Hammes (Eawag, CH

Keynote 1: Nitrification revisited: The discovery of Comammox, cyanate‐degrading nitrifiers, and reciprocal feeding

Keynote 2: Identifying Ecological Control Points for Antibiotic Resistance Genes in Wastewater, Recycled Water, and Drinking Water

Keynote 3: The impact of metagenomics on water engineering: past, present and future

Jan Michael Blum (DTU, DK)
Jizhong Zhou (University of Oklahoma, USA), Wen‐Tso Liu (University of Illinois, USA), Per H. Nielsen (Aalborg University, DK)

David G. Weissbrodt (TU Delft, NL, Aalborg University, DK; Christopher E. Lawson (University of Wisconsin‐Madison, USA)
Welcome and opening

Welcome reception

Affiliation

Chair MEWE2016, Technical University of Denmark, DK

Title

Programme for MEWE and Biofilm specialist conference in Copenhagen 4‐7 September 2016

Tuesday, September 6 09:00 ‐ 12:00 

Monday, September 5 13:00 ‐ 15:00 

18:35‐20:00

University of California Berkeley, USA

10:40‐11:00 Petra Pjevac
Raman‐based sorting of single nitrifier microcolonies isolated from activated 

sludge flocs
University of Vienna, Austria

11:00‐16:30

Monday, September 5 09:00 ‐ 12:00 

Registration
Workshops

Biological sensors for the water industry – what is possible, what is needed, and how do we apply it?
Flint, Michigan – A water professional’s role in responding to a catastrophic water failure
Anammox based systems: Current status, challenges and opportunities
Wastewater Microbiomes: Current status, challenges, and opportunities

Bridging microbiome science and environmental biotechnology

Wednesday, September 7 09:00 ‐ 12:00 

      Welcome to MEWE

  Opening remarks

Presentation of IWA MEWE Specialist Group Ardern and Lockett Award

Tuesday, September 6 13:00 ‐ 15:00 
MEWE management committee meetings

Poster session II
Conference Banquet at National Museum of Denmark

Lunch

President of IWA2020, CEO VandCenter Syd

Coffee break

Keynote 5: Metagenomic analysis of biological contaminants in source ‐ separated urine undergoing sanitization: a way towards sustainable sanitation in least 

income countries 

Member of Parliament, Former Minister for the Environment

11:00‐11:20 Rose Kantor
Meta‐omics identifies key organisms and pathways for thiocyanate 

degradation and nitrogen removal in a bioreactor community

Room A = Rooms 202‐204

Room B = Room "Audience"

Rooms 102‐105

Addis Ababa University, Ethiopia

Keynote 4: Understanding activated sludge microbial community ‐ diversity, function and effects Tsinghua University, China

University of California Irvine, USA

Keynote 7: Structure, function and metabolism of anaerobic carbon cycling in engineered resource recovery processes

Wednesday, September 7 13:00 ‐ 16:30

Closing ceremonies, presentation of best poster and presentation prizes

Keynote 6: A trait‐based framework for interpreting microbial community variation

Coffee break

11:00‐11:20 Florian B. Wagner
Copper dosing to biological rapid sand filters increases nitrifier activity and 

abundance
Technical University of Denmark, DK


